Гипотетические генные сети (ГГС), являются теоретическими объектами, которые строятся из элементов двух типов: «генетических элементов» (ГЭ) и  «регуляторных механизмов». 

Под «генетическим элементом» понимается объект, состоящий из последовательности на ДНК, кодирующей РНК или белок и всех генетических элементов и сайтов, необходимых для осуществления регуляции его экспрессии. Под «регуляторным механизмом» понимается некоторая совокупность молекулярно-генетических событий, осуществление которых приводит к увеличению или уменьшению эффективности экспрессии генетического элемента в ответ на повышение или уменьшение концентрации в среде тех или иных веществ. 
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КОНТАКТЫ

Кто мы 

Представленный здесь пакет HGNET является итогом совместных усилий ведущих специалистов ИЦиГ СО РАН и Института Математики им. Соболева СО РАН (см. список публикаций [1-27]). Исследования моделей гипотетических генных сетей (ГГС) были начаты в Институте Цитологии и Генетики (ИЦиГ) СО РАН и вскоре привлекли внимание математиков  -  специалистов в области качественного и численного анализа дифференциальных уравнений и дискретной математики. 

В настоящее время теория ГГС получила признание, которое выразилось не только в том, что ряд математиков нашли здесь интересные постановки задач, но и в большом числе публикаций в журналах по биологии и прикладной математике, поддержке научного направления грантами различного уровня. Отметим, что серия работ по исследованию моделей ГГС была включена в перечень важнейших результатов Института математики им. С.Л.Соболева, полученных в 2002 г. На механико-математическом факультете НГУ теория ГГС официально является предметом для исследования многих студенческих дипломных работ, список которых в настоящее время выглядит достаточно внушительно. 

В настоящее время пакет HGNET и сопровождающие его документы представлены на Web-сайте лаборатории теоретической генетики ИЦиГ СО РАН: 

http://www.bionet.nsc.ru/labs/theorylabmain/hgnet/index.html 

-----------------------------------------------------------------------------------------------------------
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Фадеев Станислав Иванович (fadeev@math.nsc.ru) - зав. отделом «Численных методов математического анализа» Института математики им. С.Л.Соболева СО РАН, д.ф.-м.н, профессор кафедры дифференциальных уравнений при НГУ, специалист в области вычислительной математики. Активно занимается приложениями в связи с проблемами численного анализа нелинейных проблем. С 2000 г. участвует совместно с сотрудниками Института Цитологии и Генетики СО РАН и Института математики в разработке математических моделей и их исследованием моделей генных сетей. 

Королев Виктор Кузьмич (korolev@math.nsc.ru) - старший научный сотрудник лаборатории численных методов исследования моделей Института математики им. С.Л.Соболева СО РАН, к.ф.-м.н, специалист в области алгоритмизации и программирования, ориентированного на прикладные задачи и вычислительную математику. Занимается проблемами оптимизации параметров моделей, описываемых динамическими системами. В настоящее время специализируется на разработке пакетов программ с использованием сред визуального программирования (Delphi, Visual Basic, Visual Studio.NET), 

Лихошвай Виталий Александрович (likho@bionet.nsc.ru) - ведущий научный сотрудник сектора Молекулярной эволюции Института Цитологии и Генетики СО РАН, к.б.н., специалист в области математического моделирования молекулярно - генетических систем, автор представленных в пакете HGNET моделей гипотетических генных сетей.
